
UNIVERSIDADE ESTADUAL DE MARINGÁ 

PROGRAMA DE PÓS-GRADUAÇÃO EM BIOCIÊNCIAS E FISIOPATOLOGIA 
 

PROGRAMA DA DISCIPLINA 

 
CÓDIGO: DAB4009 

NOME: O laboratório de biologia molecular: fundamentos, estrutura e princípios técnicos 

CURSO: Mestrado e Doutorado 
CRÉDITOS CARGA HORÁRIA TOTAL: 

45 horas TOTAL: 02 PRÁTICOS: 01 TEÓRICOS: 01 

PRÉ-REQUISITOS:  CO-REQUISITOS:  

 
EMENTA:  
 
Abordagem dos princípios básicos, teóricos e práticos, para o desenvolvimento e 
padronização de técnicas de biologia molecular aplicadas ao laboratório de análises 
clínicas. 
 

PROGRAMA: 

• Fundamentos em biologia celular: propriedades físico-químicas dos ácidos 
nucléicos. Estrutura do gene. Replicação do DNA Transcrição e tradução da 
informação genética e síntese protéica. 

• Estrutura e fluxo de funcionamento de laboratório de biologia molecular para 
análises clínicas: medidas de prevenção de contaminação, controles de teste 
molecular, validação de novos métodos de diagnóstico. 

• Princípios técnicos em biologia molecular: métodos de extração de ácidos 
nucléicos, eletroforese de DNA, exercício de escolha de iniciadores, sistemas de 
marcação, reação em cadeia pela polimerase e principais variações. 
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CRITÉRIOS DE AVALIAÇÃO DA APRENDIZAGEM 

 

1ª 2ª 

DETALHAR ABAIXO O PROCESSO DE VERIFICAÇÕES DE APRENDIZAGEM (PROVAS, 
AVALIAÇÃO CONTÍNUA, SEMINÁRIOS, TRABALHOS, ETC) 

1ª – Grupos de discussão (GD), onde serão avaliados assiduidade, participação, 
interesse e aproveitamento, sendo atribuído um valor de 0 (zero) a 10,0 (dez). 
2ª – um trabalho (T) valendo de 0 (zero) a 10,0 (dez). 

 
A nota final será a média aritmética simples das duas avaliações. 

 

 


